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Для решения различных задач в области сохранения и рационального использования лесных генетических ресурсов первоочередное значение имеет изучение особенностей генофондов и пространственной популяционной структуры видов. В последние десятилетия резко возросло число публикаций, посвященных данной теме на основе анализа результатов оценки изменчивости аллозимных и ДНК маркеров (обзоры Крутовский, 2006; Политов, 2007). Это обусловлено высокой информативностью данных методов в плане характеристики генетической структуры популяций по большому числу локусов по параметрам, которые невозможно получить другими методами, - такими, как полиморфность, гетерозиготность, перечень и частота гаплотипов, интенсивность инбридинга и др.. При этом создаётся впечатление, что эффективность применения новейших молекулярно-генетических методов могла бы быть повышена, если бы современные исследователи более полно использовали опыт и информацию, накопленные при изучении изменчивости и популяционной структуры видов-лесообразователей на предыдущем этапе исследований. Прежде всего, это относится к методам размещения выборок в ареале исследуемого вида, а также к принципам комплексности и этапности исследований, которые подробно рассмотрены в сообщении.  
Сделаны выводы о том, что: 1)  при решении задачи характеристики генетической гетерогенности популяций в масштабе ареала вида размещение выборок для исследований должно осуществляться с учетом ландшафтно-экологической структуры ареала; по выражению Л.Ф. Семерикова (1986; с. 13, с. 36) «… размещение выборок не может … быть случайным; оно должно отражать естественно-историческую структуру ареала вида»; 2) с учетом того, что каждый метод оценки генетической гетерогенности имеет свои сильные и слабые стороны, для решения поставленных задач необходимо использовать комплекс методов молекулярной генетики, популяционной фенетики, а также биометрической генетики; 3) для снижения себестоимости исследований целесообразно поэтапное применение различных методов, начиная от наиболее простых и относительно недорогих методов популяционной фенетики на первом этапе массового скрининга большого числа выборок со всего ареала, до более дорогих, но максимально информативных методов ДНК-анализа на заключительном этапе, на котором выборочно исследуются «типичные» и «нетипичные» выборки, даётся обобщенная характеристика особенностей популяционной структуры вида и уточняется ранг выявленных внутривидовых ареальных совокупностей.
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