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Несмотря на положительную динамику лечения туберкулеза (ТБ), возник-
новение устойчивых к лечению форм, а также ко-инфекции с другими социально-
значимыми заболеваниями в последнее время растет. Для построения сценариев
развития ТБ в регионах РФ требуется учитывать гетерогенность его распро-
странения [1], а также большой процент множественно-лекарственно устойчи-
вых форм ТБ (МЛУ-ТБ) в регионах РФ среди впервые выявленных.

На основе принципов передачи и выявления инфекции, отраженных в моде-
лях Марчука Г.И. [2] и Романюхи А.А. [3] докладе предложена новая модель ди-
намики туберкулеза с учетом МЛУ, учитывающая выявление инфицированных
лиц с бактериовыделением (БК+) и без него (БК-). Модель является расшире-
нием модели 2018 года [4] и описывается системой девяти нелинейных обык-
новенных дифференциальных уравнений, объединенных законом действующих
масс и контролируемых десятью эпидемиологическими параметрами (Рис. 1).
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Рис. 1: Схема модели динамики туберкулеза, основанная на законе баланса
масс.

Получены условия устойчивости равновесных состояний системы и прове-
ден анализ идентифицируемости модели на основе чувствительности с исполь-
зованием метода Соболя. Для получения распределения параметров модели,
а также построения вероятностного прогноза с учетом неопределенности ис-
пользуется байесовский подход MCMC (Markov Chain Monte Carlo). Проведена
валидация решений на исторических данных и получены сценарии распростра-
нения эпидемии ТБ в Новосибирской области и республике Тыва.

Работа выполнена в рамках государственного задания Института мате-
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